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Determinación de un patrón molecular de parentales mediante 
AFLP

500 pb

E-AAC/M-CAA E-AAC/M-CAT
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Relación genética de los parentales

 1 

 2 

 5 

M 123 

M 129
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Qué estamos haciendo: avances

Distancias genéticas de Nei72 y método de agrupamie nto UPGMA

Coefficient
0.01 0.03 0.05 0.06 0.08
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II/RR

M 135

M 151



Qué estamos haciendo: avances-bioensayos 



Desarrollo de capacidades para evaluación y gestión  de riesgos 
monitoreo de organismos OGM- I. A. von Humboldt. GEF -Col.

BIOSEGURIDAD: flujo de polen en 
papa

PP DC YH (-) W

Colecta de 32 genotipos 

silvestres introducidas al 

banco germoplasma base



Porcentaje promedio de larvas del complejo Spodoptera 
registrado en 83 lotes comerciales de algodón, evaluados 

BIOSEGURIDAD: dinámica espacio 
temporal del complejo Spodoptera en 
algodón- Zona centro del tolima

registrado en 83 lotes comerciales de algodón, evaluados 
en tres etapas de desarrollo fisiológico. 

Tolima. Semestre A- 2005

ESTADO S. frugiperda S. ornitohgalli S. sunia Posturas 
Vegetativo 18,00 C 34,14  A 24,61  A 23,79 A 
Reproductivo 61,64 B 27,70  A 6,89    B 4,80   B 
Maduración 80,85 A 10,93  B 1,52    B 7,28   B 

 


